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 دهیچک

COVI) 19 دیکوومساله:  انیب D-19آغاز شده و سپس  نیدر شهر ووهان چ یروسیو هیاز ذات الر رمعمولیفرم غ کی وعی( با ش

 روسیو نیا ییزا یماریدر ب یمهم ارینقش بس 19 دیکوو پیو فنوت یکیختم شد. از آنجاکه ساختار ژنت یجهان یریبه همه گ

 .میپرداز یم دیجد روسیو یهایژگیو نیمهمتر یدارد، به بررس

 کروناویروس-بتاجنس با سایر ویروس های  CoV-SARS-2 ویروس ژنتیکی مقایسه:پژوهش هدف

کروناویروس -بتامتعلق به جنس  ، این ویروسیژنوم یو ساختارها یکیلوژنتیبر اساس روابط ف :گیری نتیجه و ها یافته

(Betacoronavirus) شامل  یانسان یها روسیاست. بتاکروناوSARS-CoV-2،SARS-CoV  و MERS-CoV  هستند که

 ییزا یماریبر بمستقیم  یریتواند تأث یم ،آنها پیدر ژنوم و فنوتموجود  یتفاوت ها؛ اما دارندبا هم  یادیز یشباهت ها البته

در  نینوکلئوپروتئ کیبا البته تک رشته مثبت است که  RNA ی یک مولکول حاو 19کووید داشته باشد.  یدوواریته های کو

مورد نیاز  یها نیپروتئ و سایر در ژنوم خود دارد ORF حداقل شش یمعمول ویدیک کواست.  ویروس در ارتباط دیکپس

های شماره ORF توسط ی کوویداصل یساختار نیشوند. چهار پروتئ یم تولیدکووید  sgRNA طریق مولکول هایاز ویروس،

 . شوند یم کدگذاری  11و  10
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Abstract 

Statement of Problem: COVID-19 started with an unusual form of viral pneumonia in Wuhan, 

China, and then it all ended globally. Since the genetic structure and phenotype of COVID-19 play a 

very important role in the pathogenicity of this virus, we examine the important features of the new 

traits. 

Research Purpose: Genetic comparison of SARS-CoV-2 virus with other genus of beta-

coronaviruses. 

Results and Conclusion: Based on phylogenetic relationships and genomic structures, this 

virus belongs to the genus Betacoronavirus. Human beta-coronaviruses include SARS-CoV-2, 

SARS-CoV, and MERS-CoV, which have many similarities; But differences in their genomes 

and phenotypes can have a direct impact on the pathogenicity of Quid varieties. Covid 19 

contains a positive single-stranded RNA molecule that is, of course, bound to a nucleoprotein 

in the capsid. A typical Covid has at least six ORFs in its genome, and other required products 

are produced by Covid sgRNA molecules. The four main structural cultures of Quaid are 

encoded by ORFs 10 and 11. 
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